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INTRODUCAO

A Organizacdo Mundial de Saude (OMS) e a Organizacdo da Satude Animal (OIE)
reconhecem uma estreita conexdo entre o ambiente e as doencas em animais que podem
provocar doencas em humanos. Em paralelo, a Satide Unica agrega de forma integral
acoes em Saude Publica na busca da reducdo dos riscos para a Saude Global, o que
possibilita ao Sistema Unico de Satide (SUS) muiltiplas dimensdes de vigilancia
sanitaria a epidemiolégica, incluindo doengas cronicas e agudas de diferentes origens.
Os virus da familia Coronaviridae que circulam em varias espécies animais, foram
caracterizados quanto a condigdo de alta morbimortalidade em humanos na epidemia da
sindrome respiratoria aguda grave (SARS) em 2002 e 2003 na provincia de Guangdong,
China. Estes virus infectam o trato respiratério, gastrointestinal, hepatico e do sistema
nervoso central do homem, como também infectam passaros, morcegos, roedores, aves,
répteis e varios outros animais selvagens (Rodriguez-Morales et al., 2020).

Em paralelo sabe-se que as mudancas climaticas, assim como a devastacdo e/ou a
fragmentacdo dos habitats naturais dos animais selvagens tém provocado uma pressao
seletiva na busca em explorar novos habitats. Simultaneamente com esse desequilibrio
ambiental novas doencas infecciosas, especialmente as virais vém sendo evidenciadas
com frequéncia como exemplo de origem zoonoética (Rodriguez-Morales et al., 2020).
No Estado da Bahia, seus biomas com a vegetacdo primitiva, vem sendo modificado
para a introducdo de polos agricolas (Freitas e Mendonca, 2016). Esta fragmentacao
coloca em risco a fauna nativa e gera o surgimento de zoonoses de vida selvagem.
Considerando que os diversos virus tem impacto na saide humana e estes sdo
candidatos para novos focos epidémicos por estarem compartilhando com o homem o
mesmo nicho ecoldgico, seja no ambiente periurbano e/ou urbano, este projeto de
Iniciacdo cientifica se dedicard a extracdo de DNA/RNA, deteccdo e identificacao dos
virus das familias Coronaviridae e Adenoviridae em animais selvagens da Bahia
utilizando as técnicas de RT-PCR e Nested-PCR, para posteriores etapas de



sequenciamento Sanger e ap0s identificacdo, sequenciamento de nova geragcdao (NGS)
de possiveis virus infectantes de animais selvagens.

Desta maneira, a etapa de identificacao inicial por PCR dos virus circulantes em animais
selvagens da Bahia é ponto fundamental para iniciarmos a vigilancia molecular de
zoonoses virais no Estado da Bahia. Isto porque, a identificacdo de cepas virais
permitird 0 monitoramento em um processo sistémico e continuo das areas criticas e/ou
endémicas dos virus Coronavirus e os Adenovirus nestes animais selvagens. Portanto o
objetivo dessa pesquisa é realizar a deteccdo inicial e identificacdo dos virus das
familias Coronaviridae e Adenoviridae através de PCR e Nested-PCR em animais
selvagens circulantes dentro do Estado da Bahia.

METODOLOGIA

O trabalho foi dividido em duas etapas: a primeira etapa foi a extracdo do DNA e RNA.
Para a extracdo de DNA e RNA virais foram utilizados o extrator automatizado de
DNA/RNA Extracta (Loccus) e kits comerciais, segundo as orientacdes dos fabricantes.
A quantificagdo dos acidos nucleicos sera realizada utilizando o Nanodrop 2000
(Thermo Scientific). J& na segunda etapa foi realizado a deteccdo e tipagem do
DNA/RNA. Para essa etapa foi utilizado a técnica de nested RT-PCR para a deteccao de
Coronavirus (Capua et al., 1999; Escustenaire et al., 2007). E para a deteccdo de
Adenovirus foi utilizada a estratégia Pan-adenovirus PCR (Wellehan et al., 2004; Kajan,
2016; Jejesky de Oliveira et al., 2020).
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Figura 1: (A) Quantificacdo dos 4cidos nucleicos utilizando o Nanodrop 2000 (Thermo Scientific) (B)
Gel de eletroforese proveniente da técnica de nested RT-PCR.

RESULTADOS E/OU DISCUSSAO (ou Analise e discussdo dos resultados)

Até o momento foi realizada a identificacdo inicial de Adenovirus em amostras de 114
animais (13,20%) das 864 amostras examinadas, e de Coronavirus em 37 (8,80%) das
419 amostras avaliadas.

Até o momento, Coronavirus foi detectado em serpentes (31 amostras, 13,60%), aves (1
amostras, 3,13%), morcegos (1 amostras, 0,89%) e em quatro primatas ndo humanos
(4,08%), enquanto que Adenovirus em 27 (24,11%) dos 112 morcegos avaliados, 72
(15,32%) dos primatas ndao humanos e um (7,14%) dos sarigués examinados.



Titulo: Prevaléncia de Adenovirus e Coronavirus em Diferentes Espécies de Animais
Selvagens
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Legenda: Niumero de amostras de diferentes espécies de animais selvagens positivas para Adenovirus
(azul claro) e Coronavirus (azul escuro). Os nuimeros indicam a quantidade de amostras infectadas
encontradas em serpentes, aves, morcegos, primatas ndo humanos e sarigués.

Os resultados positivos foram apresentados apenas em morcegos. Esses animais eram
provenientes de 24 localidades diferentes, com maior frequéncia de casos positivos para
AdV encontrados em Santo Amaro (3,70%), Salvador (21,43%) e Feira de Santana
(47,37%).

Das 228 amostras de serpentes avaliadas, 14 testaram positivo para AdV, com casos
positivos encontrados com maiores frequéncia entre os animais nascidos em CCAPH-
UEFS, localizada no municipio de Feira de Santana (5,13%) e para o municipio de
Itaberaba (15,38%). CoV foi detectado em 29 das 204 amostras de serpentes testadas.

CONSIDERACOES FINAIS

Esses resultados preliminares demonstram a ocorréncia de virus potencialmente
zoondticos na vida selvagem, e uma investigacdo mais aprofundada das sequéncias
genéticas envolvidas pode esclarecer o risco de propagacdo e emergéncia de patogenos
potencialmente epidémicos.

Todas as etapas deste plano de trabalho foram realizadas. Isso permitira que o projeto ao
qual o plano de trabalho do bolsista esta vinculado passe para as outras etapas de seu
desenvolvimento (sequenciamento, deteccdo viral e filogenia). Convém salientar que o
projeto continua em andamento e novas amostras serdo testadas até o seu término.
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